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In dieser Arbeit wurden die Loci rs7647481 und rs4684847 bioinformatisch unter-
sucht, indem Massenspektroskopiedaten tber Transkriptionsfaktor (TF) Bindung mit
theoretischen, aus den Sequenzen und aus Motifdatenbanken generierten Binde-
daten verknupft und visualisiert wurden. Die Ergebnisse bestatigen, dass der Tran-
skriptionsfaktor YY1 differenziell bindet. Ein starker Zusammenhang zwischen YY1
und Insulin-sensitivitat wurde bereits festgestellt, was weitere Hinweise darauf liefert,
dass die Loci fur die Patophysiologie von Typ 2 Diabetes relevant sind.



